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SUMMARY

DIGITAL ANALYSIS OF THE PROCESS OF CHROMOSOME CONDENSATION BASED ON
FLUORESCENT TECHNIQUE

Eukaryotic DNA is organized at several structural levels. Among these levels we distinguish
the primary structure (sequence of base pairs), the secondary level (double helix) and the
nucleosomal organization which are weel known. At higher level of structural organization
the models are to some extent contradictory and poorly understood. Those investigations
which have dealt with the quaternary chromosomal organizaton were restricted to metaphase
chromosomes. The main reason of it is that chromsome condensation takes place inside the
nucleus hidden behind the nuclear curtain placing limitations to morphological investigations.
Here we describe a process which makes possible to investigate the dinamic process of
chromosome condensation in CHO cells being in the interphase stage of the cell cycle
allowing us to visualise intermediates of the chromosome condensation process.
Chromosomal structures have been analized by computer programmes and show a variety of
transition forms from decondensed to gradually condensing chromosomes. In some cases the
formation of individual chromosomes could be traced. Individual chromsomes will be further
analised by FISH technique.

BEVEZETES:

Az eukariota DNS egy tobb strukturalis szinten szervez8dd molekula. A szervezddési szintek
koziil a primer (bazisparok sorrendje), a szekunder (kettds spiral), a nukleoszomalis
szervezddési szintek jol ismertek, az ennél magasabb szintekrdl alkotott elképzeléseink
azonban mir ellentmonddsosak és joval pontatlanabbak. Azok a kutatdsok, melyek a
negyedleges kromoszomadlis szerkezet pontosabb megismerésére iranyultak, jobbdra csak a
metafazisos kromoszomak vizsgdlatéra korlatozodtak. Ennek clsésorban az oka az, hogy a
kromoszdéma-kondenzalddds a sejtmagban, rejtve jdtszddik le, kozvetlen morfoldgiai
vizsgalata nehezen kivitelezhetd.

Egy olyan eljardst mutattunk be, melynek alkalmazasaval lehetové valik a DNS
kondenzalddas folyamatdnak dinamikus vizsgdlata interfdzisos sejtekben, €s az igy keletkezett
kromoszéma intermedierek lathatévd tétele.

EREDMENYEK:

A szinkronizdlds sordn nyolc sejtfrakcidt valasztottunk el, melyek koziil az elsé frakciot nem
értékeltiik, mert nagy mennyiségl sejttérmeléket, illetve a tenyészt8folyadékbdl szarmazod
szennyezodést tartalmazott. A szinkronizalas kontrolljat flow-cytometerrel ellendriztik A 2.
frakcio elsésorban G 1/GO fazisban levo scjteket tartalmaz, melyek kromatindlloménya még
nagyrészt dekondenzalt, mikroszképosan fatyol -, vagy felhOszerl képet ad.
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